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Zucker im Boden



  

Cellulose

β-(1-4) Glukosepolymer



  

Hemicelluose



  

Abbau von Zellulose



  

Weißfäulepilze (Phanerochaete chrysosporium)



  

Braunfäulepilze (Ganoderma lucidum)



  

Chinon-Redoxkreisläufe

Fenton Reaktion
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Nuss-Schnaps

Juglon



  

Pilze erzeugen Stockflecken auf Papier



  

Ligninabbau
durch 
Bakterien



Gas Chromatographie (GC)



Gepackte Säule Quarzkapillarsäule

Gas Chromatographie (GC): Säulen



Kapillarsäulen



Säulen für Gaschromatographie



Detectors for gas chromatography



OH

O

H OH
OH H
H OH
H OH

O

OH
H

H
H

OH
OH

H OH

H

OH

O H

OH
H

OHH

OH
H

OH
OH

OH

N

H OH
OH H
H OH
H OH

OH

Oximierung reduziert die Anzahl der 
bei GC Trennungen erhaltenen Peaks.

Spezielle Derivatisierung von Zuckern für die GC: Oximierung



Spezielle Derivatisierung von Zuckern für die GC: Silylierung
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Dervatisation of analytes
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TMS diether of falcarindiol
(MSTFA)

Dervatisation of analytes



Electron Impact (EI) Ionization



Biomarker im Boden



  

Zebron 5, 30 x 0.25 x 0.25

50 100 150 200 250 300 350
0

100

%

BL3 1928 (47.348) Cm (1927:1928-1931:1933) Scan EI+ 
7.60e573

45 59

147
10375

101
117

205
148 189172

217 320219 293291 322

Zebron 5, 30 x 0.25 x 0.25

50 100 150 200 250 300 350
0

100

%

U7 1530 (40.051) Cm (1528:1531-1535:1538) Scan EI+ 
1.34e673

45 59

217147
74

133103
204191

148
177

219
230 305265 291 319

345

quercitol

glucose

Zebron 5, 30 x 0.25 x 0.25
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erythritol

Zebron 5, 30 x 0.25 x 0.25
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xylose 

Zebron 5, 30 x 0.25 x 0.25
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galactose 
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Massenspektren der Zucker



  

Wiley Library ()



  

Golm Metabolomics Library ()



  

Retention Time Index ()
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Plateau
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